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[Manuela Moriggi] 
CURRICULUM VITAE 
 
INFORMAZIONI PERSONALI  

COGNOME MORIGGI 

NOME MANUELA 

DATA DI NASCITA 12, 01, 1977 

 
TITOLI 
 
TITOLO DI STUDIO 

 

26 Marzo 2004 Laurea in Scienze biologiche (indirizzo biomolecolare) 
Votazione: 100/110. 
Università degli Studi di Milano. 
Titolo della tesi: “Valutazione dell’espressione proteica differenziale in linfociti di soggetti con 
ipogammaglobulinemia: confronto tra metodo bidimensionale convenzionale e marcatura fluorescente 
del campione”. 
Nel periodo di tesi mi sono occupata del confronto tra l’elettroforesi bidimensionale convenzionale, 
nella quale le macchie proteiche vengono visualizzate sul gel tramite colorazione argentica, e la 2D-
DIGE (Difference in-gel electrophoresis) che prevede la marcatura differenziale del campione con 
fluorofori prima della loro separazione. Tale tecnica è stata introdotta con l’obiettivo di superare i 
limiti imposti dai metodi classici riguardo alla sensibilità, alla linearità e alla riproducibilità. Il 
confronto tra le due metodologie è stato applicato ad un problema biologico quale 

l’ipogammaglobulinemia. 

 

TITOLO DI DOTTORE DI RICERCA O EQUIVALENTI, OVVERO, PER I SETTORI INTERESSATI, DEL DIPLOMA 
DI SPECIALIZZAZIONE MEDICA O EQUIVALENTE, CONSEGUITO IN ITALIA O ALL'ESTERO 

 

14 Gennaio 2008 Diploma di dottore di ricerca in Medicina Molecolare, curriculum "Genomica, 
Proteomica e tecnologie correlate". 
Università degli Studi di Milano. 
Titolo della tesi: “Identificazione delle differenze d’espressione proteica alla base dell’atrofia da 
disuso nel muscolo scheletrico di ratto e umano”. 
Nei tre anni di dottorato ho approfondito la mia esperienza nel campo della scienza del proteoma. Mi 
sono dedicata all’analisi proteomica del muscolo scheletrico soleo e vasto laterale animale e umano 
sottoposto ad un periodo di sospensione o d’immobilità forzata, così da poter individuare la presenza 
di proteine differenzialmente espresse che rappresentano un punto cruciale per la comprensione dei 
meccanismi molecolari che stanno alla base dell’atrofia muscolare. La tecnica adottata per affrontare 
questo studio è stata l’elettroforesi bidimensionale differenziale fluorescente (DIGE), tecnica 

d’elezione per lo studio del proteoma muscolare, accoppiata alla spettrometria di massa. 

 
ABILITAZIONI E ISCRIZIONI AD ALBI E SOCIETÀ SCIENTIFICHE 

 

Giugno 2018 Abilitazione alla professione di biologo conseguita presso l’Università di Pavia. 

2018-oggi Membro della Federazione Nazionale degli Ordini dei Biologi, sezione A (AA_080982). 

2019-oggi Membro della Società Italiana di Biochimica Clinica (SIBioC). 



2024-oggi Membro della Italian Mass Spectrometry Society (IMaSS). 

 

CONTRATTI DI RICERCA, ASSEGNI DI RICERCA O EQUIVALENTI 
 

Maggio 2023 – in corso Titolare di assegno di ricerca presso l’Università degli Studi di Milano – 
Dipartimento di Scienze Biomediche per la Salute. 
Il contratto prevede lo svolgimento del seguente progetto di ricerca: “Alterazione dell’omeostasi del 
calcio nello spazio: ruolo della giunzione neuromuscolare” (grant no. 2021-21-U.O ASTRONEMUS – ASI) 
e delle attività elencate: 
1) separazione di proteine muscolari umane con tecnica 2D-DIGE; 
2) marcatura e separazione proteine muscolari umane con tecnica NITRO-DIGE; 
3) analisi di immagini con software dedicato; 
4) identificazione spot proteici differenzialmente nitrosilati mediante spettrometria di massa MALDI; 
5) riduzione del range dinamico di siero mediante tecniche di frazionamento peptidico in HPLC; 
6) marcatura isobarica in multiplex; 
7) costruzione di librerie peptidiche tramite spettrometria di massa ad alta risoluzione e analisi 
quantitativa; 
8) marcatura isobarica delle proteine circolanti nitrosilate nel siero di astronauti esposti a 
microgravità prolungata; 
9) studio dell’alterazione del profilo sfingolipidico nel siero di astronauti esposti a microgravità 
prolungata. 
 
Giugno 2022 – Aprile 2023  Titolare di assegno di ricerca presso l’Università degli Studi di 
Milano – Dipartimento di Scienze Biomediche per la Salute. 
Il contratto, nell’ambito del progetto di ricerca PRIN Bando 2017 (201742SBXA) del Ministero 
dell’Istruzione, dell’Università e della Ricerca, prevede lo svolgimento del seguente progetto: “3D 
Muscle-Tendon Unit modelling for unravelling tissue crosstalk in muscular dystrophies and aging” e 
delle attività che sono sinteticamente qui riportate: 
1) ottimizzazione dei metodi di estrazione proteica da tendine; 
2) caratterizzazione del profilo proteomico mediante tecniche di spettrometria di massa delle 
componenti della giunzione miotendinea del diaframma di modelli animali: proteoma del muscolo, del 
tendine e della regione di contatto; 
3) analisi delle modificazioni post-traduzionali del proteoma (nitrosilazioni, fosforilazioni); 
4) analisi bioinformatica dei risultati ed identificazione dei mediatori del crosstalk tra le diverse 
componenti; 
5) analisi di fluidi biologici: caratterizzazione del profilo sfingolipidico ed identificazione del relativo 
signaling; 
6) validazione dei risultati mediante saggi immunometrici. 
 
Ottobre 2021 – Maggio 2022  Titolare di un contratto di collaborazione coordinata e continuativa 
presso l’IRCCS Policlinico San Donato. 
PI nell’ambito del progetto di ricerca Giovani Ricercatori del Ministero della Salute, bando 2016 (GR–
2016–02364736) dal titolo: “Towards personalized therapy of IBD. Identifying molecular signature of 
biologic drug response”. 
 
Ottobre 2018 – Settembre 2021 Titolare di un contratto di collaborazione coordinata e continuativa 
presso l’IRCCS Policlinico San Donato. 
Co-PI nell’ambito del progetto di ricerca Giovani Ricercatori del Ministero della Salute, bando 2016 
(GR–2016–02364736) dal titolo: “Towards personalized therapy of IBD. Identifying molecular signature 
of biologic drug response”. 
L’obiettivo principale del progetto è quello di promuovere la medicina personalizzata per il 
trattamento delle malattie infiammatorie croniche intestinali (IBD), come la colite ulcerosa (UC) e il 
morbo di Crohn (CD). Il nostro scopo, mediante lo studio del profilo di pazienti affetti da UC e CD 
trattati con farmaci biologici, quali Infliximab (IFX; anti-TNF) e Vedolizumab (VDZ; antagonista 
dell’integrina α4β7), è quello di indentificare possibili marcatori molecolari circolanti in grado di 
discriminare tra pazienti che rispondono (responder) o non rispondono (non-responder) ad un preciso 
trattamento, così da poter selezionare e ottimizzare la terapia per ogni paziente. Inoltre la scoperta 
di un biomarcatore nei fluidi biologici permetterà lo sviluppo di un test non invasivo per la diagnosi di 
malattia. 

 



Giugno 2017 – Maggio 2018  Titolare di una borsa di studio 2017-2018 nell’ambito della Ricerca 
Corrente e Ricerca Finalizzata presso la Fondazione I.R.C.C.S. - Istituto Neurologico “Carlo Besta”.. 
Il contratto prevede lo svolgimento del seguente progetto di ricerca: “Analisi proteomica di muscolo 
scheletrico in pazienti affetti da malattia di Pompe trattati e non trattati”. 
L’endpoint primario dello studio è quello di ottenere il profilo proteomico del tessuto muscolare 
scheletrico di pazienti affetti da malattia di Pompe sottoposti a terapia enzimatica sostitutiva. Un 
altro punto molto importante è quello di individuare le proteine che rappresenteranno un punto 
cruciale per la comprensione dei meccanismi molecolari che stanno alla base del deficit di GAA nei 
muscoli scheletrici di pazienti affetti da malattia di Pompe. 
 
Giugno 2016 – Maggio 2017  Titolare di un assegno professionalizzante per lo svolgimento di 
attività di ricerca nell’ambito dell’accordo di collaborazione scientifica tra l’Istituto di Bioimmagini e 
Fisiologia Molecolare (IBFM) del CNR e la Federazione Medico Sportiva (FMSI) del comitato olimpico 
nazionale italiano, presso l’IBFM CNR di Segrate (MI). 
Il contratto prevede lo svolgimento del seguente progetto di ricerca: “Studio della funzione 
muscolare, in particolare della metabolomica, nella pratica sportiva”; che prevede l’identificazione 
dei principali meccanismi molecolari responsabili dell’adattamento all’ipossia cronica ad alta quota e 
del deterioramento funzionale dei muscoli degli arti inferiori dell’uomo a seguito di prolungata 
esposizione alla microgravità,. 
 
Aprile 2014 – Marzo 2015 Titolare di un contratto a progetto. Laureato frequentatore presso il 
Dipartimento di Scienze Biomediche per la Salute, Università degli Studi di Milano.  
Il contratto prevede lo svolgimento del seguente progetto di ricerca: "Studio proteinomico dei 
Biomarkers nelle malattie immuno-infiammatorie". 
 
15 Maggio 2014 – 15 Luglio 2014 Titolare di un contratto di prestazione d'opera in regime di lavoro 
autonomo occasionale presso l’Istituto di Bioimmagini e Fisiologia Molecolare, CNR di Segrate (MI).  
Il contratto prevede lo svolgimento del seguente progetto di ricerca: "Studio dell’espressione proteica 
differenziale nel tessuto muscolare soleus di individui costretti ad un periodo di immobilità forzata di 
60 giorni sottoposti a due diverse contromisure" 
 
Aprile 2012 – Dicembre 2013 Titolare di assegno di ricerca presso il Dipartimento di Scienze 
Biomediche per la Salute, Università degli Studi di Milano. Il contratto, nell'ambito del Progetto Dote 
Ricerca Applicata in collaborazione tra Regione Lombardia e la Società Giuliani S.p.A., prevede lo 
svolgimento del seguente progetto di ricerca: "Malattie infiammatorie croniche intestinali: 
identificazione di nuovi bersagli terapeutici e di metodiche diagnostiche tramite proteomica 
differenziale e serum profiling" e delle attività: 
1) estrazione e dosaggio di proteine; 
2) marcatura dei campioni con sostanze fluorescenti; 
3) proteomica differenziale; 
4) acquisizione e analisi d'immagine, analisi dei cluster e analisi statistica dei dati; 
5) mappe bidimensionali preparative e isolamento di macchie proteiche da gel di acrilamide; 
6) estrazione e digestione di peptidi da gel; 
7) identificazione di proteine d'interesse; 
8) validazione dei dati proteomici tramite immunoassays; 
9) marcatura isotopica e separazioni monodimensionali; 
10) analisi differenziale tramite HPLC ESI MS/MS; 
11) profiling dei sieri; 
12) analisi bioinformatica. 
 
Marzo 2009 – Marzo 2012 Titolare di un contratto di collaborazione coordinata e continuativa presso 
il Dipartimento di Scienze e Tecnologie Biomediche, Università degli Studi di Milano. 
Il contratto, nell'ambito del progetto di ricerca FIRB (RBRN07BMCT) "Rete Nazionale per lo studio della 
proteomica umana" del Ministero dell'Università e della Ricerca, è finalizzato a studiare, tramite 
analisi del proteoma muscolare, le modificazioni indotte da invecchiamento e denervazione in muscoli 
scheletrici umani e in modelli animali. Il progetto prevede una comprovata esperienza nel campo delle 
scienze separative e di identificazione, nonché di proteomica funzionale del muscolo scheletrico. 
 
Gennaio 2009–Febbraio 2009 Titolare di un contratto di prestazione d'opera in regime di lavoro 

autonomo occasionale presso l’Istituto di Bioimmagini e Fisiologia Molecolare, CNR di Segrate (MI).  



Il contratto prevede lo svolgimento del seguente progetto di ricerca: "Studi di set up sperimentale di 
estrazione, dosaggio e separazione di cellule epiteliali da pazienti affetti da colite ulcerosa e morbo di 
Crohn". 
 
Gennaio 2008–Dicembre 2008 Titolare di assegno di ricerca presso il Dipartimento di Scienze e 
Tecnologie Biomediche, Università degli Studi di Milano.  
Il progetto di ricerca riguarda: “Studio proteomico del muscolo scheletrico di topo per 
l’identificazione di marcatori di doping genetico ottenuto tramite induzione di IGF1 utilizzando 
trasferimento genico mediato da adenovirus”. Il progetto prevede lo svolgimento delle seguenti 
attività: 
1) estrazione e dosaggio di proteine muscolari; 
2) marcatura con sostanze fluorescenti; 
3) 2D difference in gel electroforesis; 
4) analisi di imagine; 
5) cluster analysis; 
6) mappe bidimensionali sem preparative; 
7) estrazione peptidi da gel; 
8) identificazione con MALDI; 
9) validazione dei dati proteomici tramite immunoassays. 
 
Marzo 2007  Titolare di un contratto di prestazione d'opera in regime di lavoro autonomo occasionale 
presso l’Istituto di Bioimmagini e Fisiologia Molecolare, CNR di Segrate (MI).  
Il contratto prevede lo svolgimento del seguente progetto di ricerca: "Studio degli effetti di un periodo 
d'immobilità sul muscolo scheletrico umano mediante 2D-DIGE". 
 
Marzo 2004 – Ottobre 2004 Titolare di un contratto di collaborazione occasionale presso il 
Dipartimento di Scienze e Tecnologie Biomediche, Università degli Studi di Milano.  
Il contratto prevede lo svolgimento del seguente progetto di ricerca: "Studio proteomico differenziale 

dei muscoli vasto laterale e soleo umani". 

 

COMPETENZE PERSONALI 
 

Competenze professionali 
- estrazione, solubilizzazione e dosaggio di proteine da cellule cresciute in coltura, fluidi biologici e 
campioni bioptici di tessuto umano e animale; 
- estrazione, solubilizzazione e dosaggio di proteine caratterizzate da modificazioni post-
traduzionali del proteoma (nitroso- e fosfo-proteine) ed analisi tramite LC-MS/MS; 
- marcatura differenziale del campione proteico con fluorofori; 
- separazione proteica mediante elettroforesi mono- e bidimensionale classica 
(isoelettrofocalizzazione, IEF; elettroforesi su gel di poliacrilamide in presenza di SDS, SDS-PAGE) 
- separazione proteica mediante elettroforesi bidimensionale di proteine marcate 
differenzialemente con fluorofori (2D-DIGE, NITRO-DIGE); 
- separazione proteica mediante cromatografia HPLC; 
- tecniche che permettono il frazionamento di proteomi complessi; 
- tecniche per la visualizzazione delle proteine separate su gel: colorazione con Blue Coomassie, 
colorazione argentica, colorazione con sostanze fluorescenti; 
- utilizzo di programmi per l’acquisizione di immagini mediante scanner classico e scanner dotato di 
raggio laser e per l’analisi d’immagine (ImageMaster 2D-Elite, ImageMaster 2D-Platinum, Progenesis 
Discovery, Image Quant, DeCyder software); 
- utilizzo di robot (Ettan Spot Picker, GE Healthcare) per il prelievo di spot proteici da gel 
elettroforetici da identificare tramite spettrometria di massa (MALDI ToF MS/MS e HPLC ESI MS/MS); 
- preparazione dei campioni proteici per l’analisi tramite spettrometria di massa (label-free e con 
marcatura isobarica) e utilizzo di tool bioinformatici per l’analisi dei dati (MaxQuant, Perseus); 
- riconoscimento di proteine specifiche tramite immunoblotting ed ELISA; 
- analisi di fluidi biologici con MALDI PROFILING; 
- utilizzo di software che forniscono un’interpretazione funzionale dei dati derivanti da uno studio 
proteomico (Ingenuity pathway analysis, Panther, David, MetaCore); 
- tecniche per la caratterizzazione del profilo sfingolipidico ed identificazione del relativo signaling. 
 

Competenze informatiche 



- Buona padronanza degli strumenti della suite per ufficio (elaboratore di testi, foglio elettronico, 
software di presentazione), acquisita negli anni di lavoro in laboratorio. 
- Buona padronanza di programmi per l’elaborazione digitale delle immagini (Adobe Photoshop, 
XnView) e per la grafica vettoriale (Adobe Illustrator), acquisita negli anni di lavoro in laboratorio.   
- Buona padronanza di programmi utilizzati per l’analisi statistica dei dati e per la creazione di 
grafici scientifici (OriginLab, SigmaPlot, GraphPad). 
- Buona padronanza di database scientifici: PubMed, utilizzato per ricerche bibliografiche e come 
strumento per la valutazione delle eccellenze degli enti non profit attivi nella ricerca biotecnologica 
nell’ambito della salute umana italiana (analisi statistica basata sull’Impact Factor delle pubblicazioni 
scientifiche); Scopus e Web of Science, per ricerche bibliografiche e la valutazione della ricerca 
basata sul calcolo dell’h-index; Embase; Cochrane. 
- Buona padronanza di programmi per la gestione della bibliografia da inserire negli articoli 

scientifici (EndNote, Mendeley). 

 
ATTIVITÀ DIDATTICA A LIVELLO UNIVERSITARIO IN ITALIA O ALL'ESTERO 

 

- Dal 1-02-2018 al 28-02-2019. Co-supervisor di una tesi di Laura Magistrale dal titolo: “Towards 
personalized therapy of ibd. Identifying molecular signature of biologic drug response.” A.A. 
2017/2018. Corso di studi in: Medical Biotechnology and Molecular Medicine presso l’Università degli 
Studi di Milano, Facoltà di Medicina e Chirurgia. In questo percorso ho supportato la candidata Valeria 
Elisa Marotta (Matr. no: 896925) nel suo percorso di tesi, della durata di un anno, insegnandole le 
tecniche per poter svolgere la propria tesi. 

- Dal 11-12 al 15-12 2017. Incarico di tutoring (art.45) di 20 ore per lo svolgimento delle 
esercitazioni nell’ambito dell’insegnamento del Corso di Biotecnologie nella Diagnostica di Laboratorio 
e Fondamenti di Statistica sotto il coordinamento della Prof.ssa Cecilia Gelfi, presso la facoltà di 
Biotecnologie Mediche, Università degli Studi di Milano, per l’anno accademico A.A.2017/2018. 
Argomento tutoraggio: elettroforesi bidimensionale, analisi di immagine e spettrometria MALDI-TOF. 

- Dal 12-12 al 15-12-2016. Incarico di tutoring (art.45) di 16 ore per lo svolgimento delle 
esercitazioni nell’ambito dell’insegnamento del Corso di Biotecnologie nella Diagnostica di Laboratorio 
e Fondamenti di Statistica sotto il coordinamento della Prof.ssa Cecilia Gelfi, presso la facoltà di 
Biotecnologie Mediche, Università degli Studi di Milano, per l’anno accademico A.A.2016/2017. 
Argomento tutoraggio: elettroforesi bidimensionale, analisi di immagine e spettrometria MALDI-TOF. 

- Dal 19-01 al 22-01 2016. Incarico di tutoring (art.45) di 12 ore per lo svolgimento delle 
esercitazioni nell’ambito dell’insegnamento del Corso di Biotecnologie nella Diagnostica di Laboratorio 
e Fondamenti di Statistica sotto il coordinamento della Prof.ssa Cecilia Gelfi, presso la facoltà di 
Biotecnologie Mediche, Università degli Studi di Milano, per l’anno accademico A.A.2015/2016. 
Argomento tutoraggio: elettroforesi bidimensionale, analisi di immagine e spettrometria MALDI-TOF. 

- Dal 9-12 al 12-12 2014. Incarico di tutoring (art.45) di 8 ore per lo svolgimento delle esercitazioni 
nell’ambito dell’insegnamento del Corso di Biotecnologie nella Diagnostica di Laboratorio e 
Fondamenti di Statistica sotto il coordinamento della Prof.ssa Cecilia Gelfi, presso la facoltà di 
Biotecnologie Mediche, Università degli Studi di Milano, per l’anno accademico A.A.2014/2015. 
Argomento tutoraggio: elettroforesi bidimensionale, analisi di immagine e spettrometria MALDI-TOF. 

- Da 9-12 al 12-12 2013. Incarico di tutoring (art.45) di 8 ore per lo svolgimento delle esercitazioni 
nell’ambito dell’insegnamento del Corso di Biotecnologie nella Diagnostica di Laboratorio e 
Fondamenti di Statistica sotto il coordinamento della Prof.ssa Cecilia Gelfi, presso la facoltà di 
Biotecnologie Mediche, Università degli Studi di Milano, per l’anno accademico A.A. 2013/2014. 
Argomento tutoraggio: elettroforesi bidimensionale, analisi di immagine e spettrometria MALDI-TOF. 

- Dal 12-12 al 18-12 2012. Incarico di tutoring (art.47) di 8 ore per lo svolgimento delle esercitazioni 
nell’ambito dell’insegnamento del Corso di Biotecnologie nella Diagnostica di Laboratorio e 
Fondamenti di Statistica sotto il coordinamento della Prof.ssa Cecilia Gelfi, presso la facoltà di 
Biotecnologie Mediche, Università degli Studi di Milano, per l’anno accademico A.A. 2012/2013. 
Argomento tutoraggio: elettroforesi bidimensionale, analisi di immagine e spettrometria MALDI-TOF. 

- Dal 23-01 al 26-01 2012. Incarico di tutoring (art.47) di 8 ore per lo svolgimento delle esercitazioni 
nell’ambito dell’insegnamento del Corso di Biotecnologie nella Diagnostica di Laboratorio e 
Fondamenti di Statistica sotto il coordinamento della Prof.ssa Cecilia Gelfi, presso la facoltà di 
Medicina e Chirurgia, Università degli Studi di Milano, per l’anno accademico A.A. 2011/2012. 
Argomento tutoraggio: elettroforesi bidimensionale, analisi di immagine e spettrometria MALDI-TOF. 



- Dal 24-01 al 27-01-2011. Incarico di tutoring (art.47) di 8 ore per lo svolgimento delle esercitazioni 
nell’ambito dell’insegnamento del Corso di Biotecnologie nella Diagnostica di Laboratorio e 
Fondamenti di Statistica sotto il coordinamento della Prof.ssa Cecilia Gelfi, presso la facoltà di 
Medicina e Chirurgia, Università degli Studi di Milano, per l’anno accademico A.A. 2010/2011. 
Argomento tutoraggio: elettroforesi bidimensionale, analisi di immagine e spettrometria MALDI-TOF. 

- 8-11-15-29 maggio 2009. Incarico di tutoring (art.47) di 10 ore per lo svolgimento delle 
esercitazioni nell’ambito dell’insegnamento del Corso di Biochimica Umana e Clinica sotto il 
coordinamento della Prof.ssa Cecilia Gelfi, presso la facoltà di Medicina e Chirurgia, Università degli 
Studi di Milano, per l’anno accademico A.A. 2008/2009. Argomento tutoraggio: elettroforesi 

bidimensionale, analisi di immagine e spettrometria MALDI-TOF. 

 

CORSI DI FORMAZIONE/AGGIORNAMENTO 
 

- “Solution for Multi-Omics Research – Live from the Lab” – DeFeNS, Università degli Studi di Milano, 
13 giugno 2024. 

- “Neuroinflammation and multiple sclerosis” Corso ECM ONB, 21 novembre 2022. 

- “Aggiornamenti in tema di infezioni da Coronavirus SARS-COV-2” Corso ECM, 23 aprile 2020. 

- “Real time PCR in virologia, il tool diagnostico ideale per l’emergenza sanitaria causata dal nuovo 
Coronavirus (2019:NCOV)” Corso ECM ONB, 4 aprile 2020. 

- “Nuovi scenari diagnostici delle infezioni sessualmente trasmissibili” Corso ECM ONB, 18 giugno 
2019. 

- “Interazioni tra fitoterapici e farmaci convenzionali” Corso ECM ONB, 3 maggio 2019. 

- “Come si scrive un contributo scientifico” Corso FAD SIBioC, 16 aprile 2019. 

- “Variabili preanalitiche in medicina di laboratorio” Corso FAD SIBioC, 4 aprile 2019. 

- “La sicurezza microbiologica degli alimenti” Corso ECM ONB, 26 marzo 2019. 

- “Metodologia della sperimentazione clinica, XVIII edizione” – Ospedale San Raffaele, Milano 14/19 
novembre 2018. 

- “Milestone and Breakthroughs in IBD” II Young Gastroenterologist’s day. – Milano 12/13 novembre 
2018. 

- “MS Technology Day 2017” – Waters. Milano, 19 settembre 2017. 

- “Automate your GC workflow from sample preparation to results” – Thermo Fisher Scientific. 
Rodano, 9 maggio 2017. 

- “INNATE IMMUNITY workshop” – SIICA. Milano, 10 Novembre 2012. 

- “Role of Hypoxia-Inducible Factor 1 in Cardiovascular Disease and Cancer” - Istituto Clinico 
Humanitas. 14 Marzo 2011. 

- “Quantitative and Clinical Proteomics Workshop. Application of Proteomics in Medicine” – Thermo 
Fisher Scientific. Segrate, 24 Febbbraio 2011. 

- “Clarity through innovation: the state-of-the-art and future perspectives in High Definition Tissue 
Imaging” - Waters Educational Services. Monza, 18 Settembre 2008. 

- “Workshop on Mass Spectrometry, Advances in Proteomics and Clinical Research” - Applied 
Biosystems. Acitrezza, 26 Giugno 2007. 

- 1st Italian DIGE User Meeting - Amersham Biosciences. Siena, 14-15 Luglio 2005. 

- Proteomics Seminar Tour 2003 - Amersham Biosciences. LITA, Segrate (MI), 1 Luglio 2003. 

 
REALIZZAZIONE DI ATTIVITÀ PROGETTUALE 
 

 Da maggio 2023 ad oggi, assegnista presso l’Università degli Studi di Milano, sto collaborando con 
rinomati gruppi sia stranieri che italiani, nell’ambito del progetto di ricerca: “Alterazione 
dell’omeostasi del calcio nello spazio: ruolo della giunzione neuromuscolare” (grant no. 2021-21-
U.O ASTRONEMUS – ASI) finanziato dall’Agenzia Spaziale Italiana e approvato da ESA. I 
collaboratori provengono dalle Unverisità Charitè di Berlino, di Cologna e di Padova. Questa 
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