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TITOLI

TITOLO DI STUDIO

Laurea in Scienze Biologiche- Universita di Padova- 14/03/1994.
Titolo di tesi: “Caratterizzazione del recettore KDEL ed osservazioni sulla regolazione di proteine del reticolo
endoplasmatico in Xenopus laevis"

TITOLO DI DOTTORE DI RICERCA O EQUIVALENTI

Ph.D. in Biologia- Universita di Gottingen (Georg August Universitat), Germania - 30/04/2001.
Titolo di tesi: "Structural and functional analysis of yeast proteins involved in ER-to-Golgi transport: Sec24p family
proteins and the GTPase activating protein Gyp5p"

ATTIVITA DI RICERCA SCIENTIFICA

Da Gennaio 2014 ad oggi
Nome e tipo di istituto: IFOM (Istituto Fondazione di Oncologia Molecolare) Milano.
Principali argomenti trattati: analisi del ruolo molecolare di alcune proteine coinvolte nella replicazione del DNA ed in
meccanismi di riparo del DNA in Xenopus laevis.
Posizione: Staff Scientist-Contratto a tempo indeterminato

Da Maggio 2009 a Dicembre 2013
Nome e tipo di istituto: Istituto Europeo di Oncologia, Milano.
Principali argomenti trattati: Studio strutturale e funzionale di proteine del cinetocore e proteine coinvolte nel checkpoint
mitotico.
Posizione: Staff Scientist- contratto Co.Co.Pro

Da Novembre 2001 ad Aprile 2009
Nome e tipo di istituto: Istituto Europeo di Oncologia, Milano.
Principali argomenti trattati: Studio strutturale e funzionale di proteine coinvolte nel checkpoint mitotico
Fellowships: EMBO Long Term Fellowship (2002-2004); FIRC (fondazione Italiana per la Ricerca sul Cancro) fellowship
(2005-2007); IEO (Ististuto Europeo di Oncologia) fellowship (2008-2009)
Posizione: Post Dottorato

Da April 2001 ad October 2001
Nome e tipo di istituto: Istituto Max Planck di Biofisica e Biochimica, Dipartimento di Genetica Molecolare,
Gottingen, Germania.




Principali argomenti trattati: Caratterizzazione biochimica e studio delle funzioni cellulari di proteine GAP (GTPase
activating proteins) coinvolte nella regolazione del traffico di vescicole intracellulari in S. cerevisiae.
Posizione: Post Dottorato

Da November 1997 ad April 2001
Nome e tipo di istituto: Istituto Max Planck di Biofisica e Biochimica, Dipartimento di Genetica Molecolare,
Gottingen, Germania.
Principali argomenti trattati: Analisi strutturale e funzionale di proteine paraloghe a Sec24p, uno dei componenti del
complesso COPII (coat protein complex Il). Studio strutturale e funzionale della GTPase activating protein (Gyp5p) dotata
di attivita specifica per la Ras-like Ypt1pin S. cerevisiae.
Posizione: studente di dottorato.

Da Maggio 1996 a Maggio 1997
Nome e tipo di istituto: Research Institute for Genetic and Human Therapy (R.l.G.H.T), Gaithersburg, MD, USA
Principali argomenti trattati: Studi molecolari sul virus HIV. Identificazione di nuove mutazioni nel gene pol di HIV-1 in
pazienti sottoposti alla terapia combinata con didanosina ed idrossiurea.
Posizione: visiting scientist

Da Gennaio a Maggio 1996
Nome e tipo di istituto: Dipartimento di Biologia, Universita di Padova.
Principali argomenti trattati: generazione ed analisi di mutanti knock-out in Saccharomyces cerevisiae.
Parte del progetto europeo EUROFAN.
Posizione: responsabile del progetto

Da Febbraio 1995 a Maggio 1996
Nome e tipo di istituto: Dipartimento di Biologia, Universita di Padova.
Principali argomenti trattati: ottenere la sequenza full-length di alcuni geni sconosciuti del tessuto muscolare scheletrico
derivati dallo screening di una EST library.
Borsa di studio Telethon
Posizione: responsabile del progetto

Da Marzo 1994 a Marzo 1995
Nome e tipo di istituto: Dipartimento di Biologia ,Universita di Padova.
Principali argomenti trattati: sequenziamento di un frammento di 38 kb del cromosoma XIV di S. cerevisiae. (Gene Bank
sequence accession number: z69382)
Parte del progetto europeo BIOTECH I per il completo sequenziamento del genoma di Saccharomyces cerevisiae
Posizione: responsabile del progetto.
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1-5 Ottobre 2012, Barcellona, Spagna: EMBO Workshop on: Structure, Function & Regulation of Centromeres and
Kinetochores

Abstract title: "Proper centromere localization of CPC is necessary for correct execution of mitosis"

Authors: Anna De Antoni, Stefano Santaguida, Stefano Maffini, Stefan Knapp, and Andrea Musacchio

25-28 Settembre 2011, Cape Sounio, Greece: EMBO workshop on Chromosome Structure, Damage and Repair
Abstract title: "Cenp-C connects inner to outer kinetochore"
Authors: Anna De Antoni, Emanuela Screpanti, Arsen Petrovic and Andrea Musacchio

8-10 Giugno 2006, Rome, Italy SIBBM meeting: The Cell Cycle meeting
Abstract title: "Switching on and off the Spindle Assembly Checkpoint "
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Mario Faretta, Edward. D. Salmon & Andrea Musacchio

19-28 Gennaio 2003, Santiago de Chile: EMBO-IMBO Course on Advanced microscopy in cell biology
8-14 Agosto 2001, Cold Spring Harbor NY USA: Yeast Cell Biology meeting

Abstract title: Structural and functional analysis of Gyp5p, a new GTPase activating protein for Ypt1p
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