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COGNOME | BODEGA
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DATA DI NAscITA | [ 11, 02, 1980]

Dati Anagrafici Data di Nascita 11 Febbraio 1980, Lecco, Italia.
Cittadinanza Italiana
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Affiliazione Posizione Attuale Group Leader
Unita di Biologia del Genoma
Fondazione Istituto Nazionale di Genetica Molecolare (INGM),
“Romeo ed Enrica Invernizzi”
via Francesco Sforza 35, 20122, Milano, Italia
e-mail: bodega@ingm.org
web: https://ingm.org/bodega lab ita/

Istruzione

Dicembre 2006 PhD in Biotecnologie Applicate alle Scienze Mediche, Universita degli Studi di
Milano, Milano, Italia. Tesi: Genomica comparativa e funzionale del locus della
Distrofia Facioscapolomerale (FSHD).

Luglio 2003 Laurea in Biotecnologie Mediche, Universita degli Studi di Milano, Milano, Italia.
Tesi: Basi Molecolari della Menopausa Precoce.

Luglio 1998 Diploma di Maturita Classica, Liceo Classico Alessandro Manzoni, Lecco, Italia.

Congedo per maternita 28 Marzo 2016 — 28 Agosto 2016

Posizioni ed esperienze di ricerca

2019 - oggi Coordinamento di un gruppo di ricerca come Group Leader (tenured)
dell’Unita di Biologia del Genoma, INGM, Milano, Italia.
Attivitd di ricerca: Ruolo epigenetico del DNA non codificante, in particolare degli
elementi ripetuti, nell'identita e plasticita cellulare, organizzazione 3D del genoma
umano.



mailto:bodega@ingm.org
https://ingm.org/bodega_lab_ita/

2014 - 2019
2009 - 2013
2006 — 2008
2003 - 2006
2001 — 2003

Premi e riconoscimenti

2020 — 2029
2018 - 2024
2018 - 2024
2017 - 2023
2017 — 2023
2017 — 2023
2014
2010 - 2012
2008
2008
2008
2006 — 2010

Coordinamento di un gruppo di ricerca come Junior Group Leader dell’Unita
di Biologia del Genoma, INGM, Milano, Italia.

Attivita di ricerca: Ruolo epigenetico del DNA non codificante, in particolare degli
elementi ripetuti, nell'identita e plasticita cellulare, organizzazione 3D del genoma
umano.

Senior Post-doc nel laboratorio di Epigenetica e Riprogrammazione del Genoma,
Dr. Valerio Orlando, Fondazione Santa Lucia, Roma.

Attivita di ricerca: Epigenetica, biologia del muscolo scheletrico, dinamica degli
elementi ripetuti del DNA nella Distrofia di Duchenne (DMD) funzione del
complesso di repressione Polycomb nel differenziamento cellulare.

Post-doc nel laboratorio del Prof. Enrico Ginelli, Dip. di Biologia e Genetica per le
Scienze Mediche, Universita degli Studi di Milano, Milano, Italia.

Attivita di ricerca: Evoluzione del genoma umano, biologia del muscolo scheletrico,
dinamica degli elementi ripetuti del DNA nella distrofia FSHD, Epigenetica.

Studente di dottorato: Tesi: “Genomica comparativa e funzionale del locus della
Distrofia Facioscapolomerale (FSHD).” Prof. Enrico Ginelli, Laboratorio di
Genomica funzionale, Dip. di Biologia e Genetica per le Scienze Mediche,
Universita degli Studi di Milano, Milano, Italia.

Internista di tesi di laurea: Tesi: “Basi Molecolari della Menopausa Precoce”
Prof. Anna Marozzi, Laboratorio di Genetica Molecolare, Dip. di Biologia e
Genetica per le Scienze Mediche, Universita degli Studi di Milano, Milano, Italia.

MIUR, Abilitazione Scientifica Nazionale — Il fascia — Scienze delle Professioni
Sanitarie e Tecnologie Mediche Applicate (s.c. 06/N1)
MIUR, Abilitazione Scientica Nazionale — Il fascia — Citologia e Anatomia

Comparata (s.c. 05/B2)

MIUR, Abilitazione Scientifica Nazionale — Il fascia — Biochimica Clinica e Biologia
Molecolare Clinica (s.c. 05/E3)

MIUR, Abilitazione Scientifica Nazionale — Il fascia— Biologia Molecolare (s.c.
05/E2)

MIUR, Abilitazione Scientifica Nazionale — Il fascia — Biologia Applicata (s.c. 05/F1)
MIUR, Abilitazione Scientifica Nazionale — Il fascia — Genetica (s.c. 05/11)
Assegnista di Ricerca di tipo B dell’'Universita degli Studi Milano, 1 anno
Postdoctoral fellowship da AFM Telethon French foundation (http://www.afm-
telethon.com/), assegnato su base competitiva peer review, con progetto dal titolo:
Dissecting the role of repetitive DNA elements in pathogenesis of Duchenne
muscular dystrophy.

Chiara D’Onofrio “Young” Award

European Society of Human Genetics Young Scientist Award

Nomination per Genomic Pioneers Award for outstanding contribution to the field
of Genomics - Human Genome Meeting (HGM) Hyderabad 27-30 September
Assegnista di Ricerca dell’'Universita degli Studi di Milano, assegnato su base
competitiva con partecipazione a bando di concorso.


http://www.afm-telethon.com/
http://www.afm-telethon.com/

Finanziamenti ottenuti come responsabile di progetto / responsabile di unita’

2020 — 2022 Fondazione Cariplo, Bando 2019, Unit-Pl, 120.000 €. The impact of Maternal
Anxiety- DEpression and ImmuNo- inflammation on Foetus brAin growth and infant
neurodevelopment. An iMaging- eplgenetic Longitudinal studY (MADE IN
FAMILY).

2020 — 2022 Fondazione regionale ricerca biomedica (FRRB) - programmi di rete, seconda
edizione, Bando 2018, Unit-PI, 562.000 €. A regional oncology network addressing
the emerging problem of colorectal cancer in young individuals using an integrative
omics approach to decipher mechanisms of cancer immunoediting as candidate
targets of new therapies (IANG-CRC).

2020 — 2022 Ministero della Salute, Giovani Ricercatori, Bando 2018, PI, 450.000 €. Structural
variations of the neural genome as prognostic biomarkers for prematurity related
neurodevelopmental disorders in childhood.

2017 — 2018 Fondazione Cariplo, Giovani Ricercatori, Bando 2015, Unit-Pl, 80.000 £.
TIR8/SIGIRR pathway: when immune system affects synaptic plasticity, an
epigenetic perspective.

2015 - 2016 French Muscular Dystrophy association (AFM), Bando 2014, PI, 90.000 €.
Epigenetic role for DNA repeats and ncRNAs in FSHD manifestation.

2013 -2018 Epigenomics National Flagship Project (EPIGEN), PI, 300.000 €. Epigenetic
control of skeletal muscle differentiation by ncRNAs and DNA repeats.

2013 - 2016 Ministero della Salute, Giovani Ricercatori, Bando 2011-2012, Unit-PI, 150.000€.

Dissecting the epigenetic landscape of rhabdomyosarcoma: role of p38alpha
kinase in the control of Polycomb Repressive Complex 2.

Composizione del gruppo di ricerca Biologia del Genoma coordinato da Bodega Beatrice

Attualmente:

Federica Marasca, Post Doc da febbraio 2016.

Marco Ghilotti, Post Doc da ottobre 2019.

Valeria Ranzani, Ricercatore (Bioinformatica) da gennaio 2020.

Shruti Sinha, Post Doc (Bioinformatica) da aprile 2015.

Valentina Menetti, Post Doc da giugno 2020.

Rebecca Vadala, borsista pre-dottorato da dicembre 2017 e studente PhD (DIMET, Universita di

Milano Bicocca) da novembre 2018.

7. Erica Gasparotto, studente di tesi triennale (Biotecnologie Mediche, Universita degli Studi di Milano)
da febbraio 2016, studente di tesi magistrale (Medical Biotechnology and Molecular Medicine,
Universita degli Studi di Milano) da febbraio 2018 e studente PhD (SEMM, Universita degli Studi di
Milano) da novembre 2019.

8. Benedetto Polimeni, studente di Master di secondo livello (Bioinformatics and Functional Genomics,
Universita degli Studi di Milano) da ottobre 2018 e borsista pre-dottorato (Bioinformatico) da febbraio
20109.

9. Maria Luce Negri, studente di tesi magistrale (Biologia Cellulare e Molecolare, Alma Mater Studiorum,
Universita di Bologna) e borsista pre-dottorato da gennaio 2020.

10. Valeria Di Gioia, studente di tesi magistrale (Medical Biotechnology and Molecular Medicine,

Universita degli Studi di Milano) da febbraio 2020.
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Precedentemente:

Mattia Battistella, studente di tesi magistrale (Medical Biotechnology and Molecular Medicine,
Universita degli  Studi di Milano), febbraio 2019 — febbraio 2020, ora studente di Master di secondo
livello (Bioinformatics and Functional Genomics, Universita degi Studi di Milano).

Giulia Russo, studente di Master di secondo livello (Bioinformatics and Functional Genomics,
Universita degi Studi di Milano) ottobre 2019 — gennaio 2020.

Eleonora Sala, studente di tesi magistrale (Medical Biotechnology and Molecular Medicine, Universita
degli Studi di Milano) febbraio 2017 — settembre 2018, ora studente PhD (OPEN University, San
Raffaele, Milano) nel laboratorio di Matteo lannacone.

Lorena Zannino, studente di tesi magistrale (Biologia, Universita di Milano — Bicocca), luglio 2015 —
ottobre 2016, ora studente PhD (Universita di Pavia) nel laboratorio di Marco Biggiogera.

Marta Salvi, studente di tesi magistrale (Medical Biotechnology and Molecular Medicine, Universita
degli Studi di Milano) settembre 2015 — febbraio 2017, ora tecnico nel laboratorio di Tommaso Fellini
(IIT, Genova).

Mara Cetty Spinella, studente di tesi magistrale (Medical Biotechnology and Molecular Medicine,
Universita degli Studi di Milano), settembre 2014 — settembre 2016, ora studente PhD ( Humanitas
University, Milano), nel laboratorio di Gioacchino Natoli.

Matthieu Pesant, Post Doc, giugno 2014 — dicembre 2017, ora NGS Product Manager (Takara Bio
Europe, Parigi).

Alice Cortesi, studente PhD (DIMET, Universita di Milano Bicocca), settembre 2013 — dicembre 2018,
ora Post Doc nel laboratorio di Gioacchino Natoli (IEO Campus, Milano).

Responsabilita accademiche e istituzionali

2019 — oggi Responsabile dell’organizzazione delle stanze comuni, strumenti e reagentario per
INGM.

2016 — oggi Responsabile dell’'organizzazione dei seminari d’istituto per INGM.

2014 - oggi Membro Collegio Docenti della Scuola di dottorato DIMET (Translational and
Molecular Medicine PhD program), Universita di Milano Bicocca, Milano.

2014 - 2016 Responsabile della gestione dei listini prezzi per reagenti e plasticheria per INGM.

2014 - 2015 Membro del CTS (Comitato Tecnico Sanitario), sezione Ricerca Sanitaria, Esperto
di eta inferiore ai 40 anni designato dal Ministro della Salute, Roma.

2004 — 2008 Responsabile dell’esecuzione delle analisi dei test di paternita per il Dipartimento

di Biologia e Genetica per le Scienze Mediche, Universita degli Studi di Milano.

Partecipazione a consorzi e societa scientifiche

2019 - oggi Collaboratore ufficiale del Fantom_6 Consortium Project (RIKEN Center,
Yokohama, Japan).

2010 - 2016 Collaboratore ufficiale del Fantom_ 5 Consortium Project (RIKEN Center,
Yokohama, Japan).

2008 - oggi Membro della SIBBM (Italian Society of Biophysics and Molecular Biology).



Revisore di articoli scientifici, grants e attivita editoriale

Revisore di articoli Stem Cells, FEBS letters, Human Genetics, PLoS ONE, BMC Genomics, BMC

Medical Genomics, Frontiers in Cellular Neuroscience, Science Signalling,
Scientific Reports, JoOVE, Genome Research, Life Science Alliance, Genome
Biology, Science.

Revisore per agenzie ANR (Agence Nationale de la recherche), Francia.
di finanziamento

Guest Editor Capturing chromosome conformation, Methods in Molecular Biology, Springer,

2020.

Chromatin Traits in Human Diseases, Research Topic in Frontiers in Cell and
Developmental Biology, 2019.

Polycomb Group of proteins (PcG), Methods in Molecular Biology, Springer, 2016.

Inviti come relatore in seminari

10.

11.

Ospedale San Raffaele, Milano, 23 luglio 2020 (Ospite: Dr. Davide Mazza), LINE1 mediates
transcripional plasticity in human T lymphocytes.

Universita degli Studi di Milano, Dipartimento di Bioscienze, 14 Febbraio 2020 (Ospite: Prof. Marco
Muzi Falconi), Unveiling the role of DNA repetitive elements in human genome plasticity.

Friedrich Miescher Institute (FMI) for Biomedical Research, Basilea, 16 dicembre 2019 (Ospite: Prof.
Susan Gasser), LINE1 mediated transcriptional plasticity in human T lymphocytes.

Riken OMICS Science Center, Yokohama, 23 ottobre 2019 (Ospite: Dr. Piero Carninci), Intronic LINE1
retention mediates the switch to activation in human T lymphocytes.

Istituto di Neuroscienze, CNR, Milano, | Venerdi di Famacologia, 1 marzo 2019 (Ospite: Dott.ssa
Roberta Benfante), Transposable elements regulate T cell identity and pasticity in health and disease.

Universita di Milano Bicocca, Dipartimento di Medicina e Chirurgia, Milano, 31 gennaio 2018 (Ospite:
Raffaella Meneveri), Chromatin landscape of D4Z4 interactome unveils a muscle atrophy signature in
Facioscapulohumeral Dystrophy.

Humanitas University, Rozzano, 30 ottobre 2017 (Ospite: Giulia Solda), Epigenetic role of DNA
transposable elements (TEs) in shaping CD4+ T cell identity and plasticity in health and disease.

Nerviano Medical Sciences, Nerviano, 20 ottobre 2017 (Ospite: Anna Migliazza) Epigenetic role of
DNA transposable elements in shaping CD4+ T cell identity and plasticity in health and disease.

Istituto Italiano di Tecnologia (IIT), Genova, 13 ottobre 2016 (Ospite: Prof. Stefano Gustincich),
Unraveling the DNA repetitive elements contribution in shaping 3D genome architecture in health and
disease.

Epigen Chromatin Seminar, Padova, 4 luglio 2014 (Ospite: Prof. Stefano Piccolo), 3D genome
organization during cell differentiation: a role for DNA repetitive elements.

Epigen Chromatin Seminar, Palermo, 16 giugno 2014 (Ospite: Prof. Davide Corona), Epigenetics of
DNA repetitive elements in health and disease.



12. Universita di Modena e Reggio Emilia, Modena, Scuola di Dottorato in Medicina Molecolare, 27
febbraio 2014 (Ospite: Prof. Rossela Tupler), Non coding genome activity in health and disease.

13. Universita degli Studi di Milano, Dipartimento di Biologia e Genetica per le Scienze Mediche, 14
gennaio 2011 (Ospite: Prof. Enrico Ginelli), Repetitive elements contribute to human skeletal muscle
differentiation and Duchenne Muscular dystrophy progression.

14. Fondazione IRCCS Istituto Neurologico C. Besta, Milano, Aggiornamenti in neurogenetica, 18 gennaio
2010 (Ospite: Dott.ssa Marina Mora), Structural modification of the human three-dimensional genome
and muscular dystrophy.

15. Universita degli Studi di Milano, Le nuove frontiere della biologia 2009: "L'epigenetica questa
sconosciuta”, CusMiBio, 18 marzo 2009 (Ospite: Prof. Paolo Plevani), Il Genoma a “n” Dimensioni:
Regolazione e Funzione dell’Organizzazione Nucleare.

16. Universita degli Studi di Torino, Scuola di Dottorato in Sistemi Complessi in Medicina e Scienze della

Vita, 25 febbraio 2009 (Ospite: Prof. Michele De Bortoli), Dissecting the higher order chromatin
structure of the 4g35.2 locus at the basis of Facioscapulohumeral dystrophy.

Relatore in congressi nazionali / internazionali

Presentazioni orale su invito:

1. XX SIGU Meeting, Napoli, 15 — 18 novembre 2017, DNA repetitive elements mediate 3D genome
folding in health and disease.

2. 18t gBio mini Workshop, IFOM, Milano, 20 — 21 febbraio 2017, DNA repetitive elements mediate
genome folding in health and disease.

3. EMBL/Sapienza PhD meeting, Roma, 26 — 27 settembre 2016, Unraveling the DNA repeats
contribution in shaping 3D genome architecture of normal and FSHD-associated myogenic
differentiation.

4. EPIGEN final meeting, San Servolo, Venezia, 28 — 29 settembre 2018, Chromatin landscape of D4Z4
interactome unveils a muscle atrophy signature in Facioscapulohumeral Dystrophy.

5. EPIGEN annual meeting, Roma, 21 — 24 aprile 2015, Epigenetic control of skeletal muscle
differentiation by ncRNAs and DNA repeats.

6. EPIGEN annual meeting, Roma, 17 — 20 febbraio 2014, Epigenetic control of skeletal muscle
differentiation by ncRNAs and DNA repeats.

7. EPIGEN meets EpiGeneSys, Mondello Lido, Palermo, 3 — 4 giugno 2013, Non coding genome activity
in health and disease.

Presentazioni orali selezionate:
1. FEBS Workshop “Translating the epigenomes into function: a next-generation challenge for human

disease”, Capri, 13 — 16 ottobre 2013, PcG Ezhl controls gene silencing adaptive response upon
environmental cues in muscle differentiation.



10.

11.

12.

13.

14.

15.

Milan Chromatin Network, Universita di Milano Bicocca, Milano, 25 giugno 2013, Aberrant epigenetic
regulation by Dystrophin-nNOS-HDAC2 pathway impairs LINE-1 dynamics in Duchenne Muscular
Dystrophy.

Conference on gene regulation: from DNA sequence to nuclear structure, InteGeR Closing
Conference, Atene, Grecia, 14 — 16 novembre 2012, PcG Ezhl controls gene silencing adaptive
response upon environmental cues in muscle differentiation.

FANTOMS Time-course meeting, Yokohama, Giappone, 29 ottobre — 2 novembre 2012, Aberrant
epigenetic regulation by dystrophin/HDAC?2 pathway impairs myogenic L1 retrotransposition dynamics
in Duchenne Muscular Dystrophy.

VIl DTI Scientific Retreat, Mediterraneum Sea Cruising, 27 maggio — 3 giugno 2012, Dystrophyn-
HDAC2 pathway regulates L1 retrotransposition during skeletal myogenesis and in Duchenne
muscular Dystrophy.

Molecular Mechanisms of muscle growth and wasting in health and disease, Ascona, Svizzera, 18 —
23 settembre 2011, Modulation of LINE-1 retrotrasposition activity in skeletal muscle differentiation
and Duchenne muscular dystrophy.

36" FEBS Congress, Torino, 25 — 30 giugno 2011, Repetitive elements transcription and mobilization
contribute to human skeletal muscle differentiation and Duchenne muscular dystrophy progression.

FANTOMS5_Ume Blossom Meeting, Yokohama, Giappone, 20 — 25 febbraio 2011, Repetitive elements
transcription and mobilization contribute to human skeletal muscle differentiation and Duchenne
muscular dystrophy progression.

VIl DTI Scientific Retreat, Palermo, 21 — 24 ottobre 2010, Repetitive elements contribute to human
skeletal muscle differentiation and Duchenne Muscular dystrophy progression.

First IRE annual workshop, Chromatin Remodeling and Human Disease, Roma, 3 — 4 dicembre 2009,
Dissecting the 3D network of chromatin interactions orchestrated by Polycomb repressive complexes
and its role in cell identity.

XI AIBG Congress, Palermo, 8 — 10 ottobre 2009, Structural modification of the human tridimensional
genome and muscular dystrophy.

10th FISV Annual Congress, Riva del Garda, 24 — 27 settembre 2008, Intra-chromosomal looping
within FSHD locus provides the epigenetic link between D4Z4 array and FRG1 gene expression.

European Human Genetics Conference 2008, Barcellona, Spagna, 31 maggio — 3 giugno 2008,
Polycomb complex shapes the higher order of D4Z4 chromatin structure during differentiation of
normal and FSHD muscle stem cells. Questo talk ha vinto il premio “ESHG Young Scientist Award 2008”

4th SIBBM Seminar, Frontiers in Molecular Biology, Campus IFOM-IEO, Milano, 15 — 17 maggio 2008,
Polycomb complex shapes the higher order of D4Z4 chromatin structure during differentiation of
normal and FSHD muscle stem cells. Questo talk ha vinto il premio “Chiara D’Onofrio Young Award”

IX AIBG Congress, Massa Lubrense, 11 — 14 settembre 2006, Regolazione dell’'espressione genica
in 4935: implicazioni per la Distrofia Facio-Scapolomerale (FSHD).



Attivita didattica

2014 - oggi Membro Collegio Docenti della Scuola di dottorato DIMET (Translational and
Molecular Medicine PhD program), Universita di Milano Bicocca, Milano.

Lezioni in qualita di esperto della materia/ tutor:

2020 Lezione frontale, 2 ore, Dissecting the genome shape to understand the function:
the genome tridimensional information, nel corso di Genomics and Trascrittomics,
Laurea Magistrale in Bioinformatics for Computational Genomics, Universita degli
Studi di Milano, titolare del corso: Prof. Giulio Pavesi.

2020 Lezione frontale, 2 ore, DNA repetitive elements, human endogenous retroviruses
and genome responses, nel corso di Virologia Molecolare, Laurea Magistrale in
Biotecnologie del Farmaco, Universita degli Studi di Milano, titolare del corso: Prof.
Raffaele De Francesco.

2019 Titolare di un corso di tutorato (art. 45) per Anatomia Comparata, 24 ore, Corso di
Laurea in Scienze Biologiche, Universita degli Studi di Milano, titolare del corso:
Prof. Elena Menegola.

2019 - Oggi Lezione frontale, 2 ore, Epigenetica e Malattie umane, nel corso di Patologia, Corso
di Laurea di Medicina e Chirurgia, Universita degli Sudi di Milano, titolare del corso:
Prof. Sergio Abrignani.

2016 — 2019 Lezioni frontali, 4 ore, Analisi dell'architettura del genoma per capirne la funzione:
regolazione epigenetica in 3D della trascrizione geni, nel corso di Genetica 4,
Scuola di Specializzazione in Genetica Medica, Universita degli Studi di Milano,
titolare del corso: Prof. Silvia Sirchia.

2018 — Oggi Lezioni Frontali, 4 ore, Dissecting genome shape to understand the function:
tridimensional epigenetic organization of transcription, nel corso di From Molecular
Biology to Functional Genomics, Master Il livello post-Laurea di Bioinformatics and
Functional Genomics, Universita degli Studi di Milano, titolare del corso: Prof. Elena
Battaglioli.

2014 — Oggi Lezioni frontali, 4 ore, Dynamics of DNA repetitive elements in cell programming,
differentiation and disease, nel corso di Molecular biology applied to biotechnology,
Laurea magistrale in Medical Biotechnology and Molecular Medicine, Universita
degli Studi di Milano, titolare del corso: Prof. Massimiliano Pagani.

2014 - 2018 Lezione frontale, 2 ore, Dynamics of DNA repetitive elements in cell programming,
differentiation and disease, nel corso di Molecular Biology, corso di Laurea in
Medicina e Chirurgia - International Medical School, Universita degli Sudi di Milano,
titolare del corso: Prof. Massimiliano Pagani.

2013 - 2015 Lezione frontale, 2 ore, Epigenetics of DNA repetitive elements in health and
disease, nel corso di Basi Molecolari delle Malattie, Laurea Magistrale in
Biotecnologie Mediche Molecolari e Cellulari, Universita Vita e Salute San Raffaele,
titolare del corso: Prof. Angelo Manfredi.

2005 - 2008 Esercitazioni ed assistenza agli esami di profitto in qualita di cultore della materia
nel corso di Metodologie Cellulari e Molecolari, Laurea Triennale in Biotecnologie
Mediche, Universita di Milano, titolare del corso: Prof. Enrico Ginelli.
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2004 — 2008 Esercitazioni ed assistenza agli esami di profitto in qualita di cultore della materia

nel corso di Laboratorio di Biotecnologie Applicate alla Medicina, Laurea Magistrale
in Biotecnologie Mediche e Medicina Molecolare, Universita di Milano, titolare del
corso: Prof. Diego Fornasari.

Tutor dello studente e correlatore/relatore dell’elaborato di tesi:

Tesi di laurea triennale:

10.

11.

12.

Elisabetta Diana: Analisi dei metodi di silenziamento dei trascritti LINE1 associati alla cromatina per
individuarne il possible ruolo nel potenziamento dellimmunogenicita del cancro al colon, Corso di
Laurea triennale in Biotecnologie mediche, Universita degli studi di Milano (a.a 2019 — 2020).

Laura Fiorenza: Analisi di metilazione degli elementi ripetuti LINE1 come biomarcatori per disordini
neurocomportamentali associati alla nascita prematura, Corso di Laurea triennale in Biotecnologie
mediche, Universita degli studi di Milano (a.a 2018 — 2019).

Anna Tricarico: Modulazione dei livelli di metilazione di LINE1 durante lo sviluppo cerebrale in modello
murino, Corso di Laurea triennale in Biotecnologie mediche, Universita degli studi di Milano (a.a 2017
—2018).

Erika Ferrandi: A bioinformatics approach to study the role of transposable elements in the
hematopoietic system. Corso di Laurea triennale in Biotecnologie mediche, Universita degli studi di
Milano (a.a 2017 — 2018).

Matteo Colombo: Ruolo degli elementi trasponibili LINE1 nella regolazione della trascrizione nei
linfociti T umani, Corso di Laurea triennale in Biotecnologie mediche, Universita degli studi di Milano
(a.a 2017 — 2018).

Giulia Francesca Manenti: Descrizione dell'organizzazione nucleare degli elementi ripetuti del DNA
LINE1l mediante la tecnologia 3D DNA-RNA-IMMUNO FISH, Corso di Laurea triennale in
Biotecnologie mediche, Universita degli studi di Milano (a.a 2016 — 2017).

Erica Gasparotto: Sviluppo di un protocollo di western blot mirato alla rilevazione di Atrogin 1, un
nuovo gene candidato in FSHD, Corso di Laurea triennale in Biotecnologie mediche, Universita degli
studi di Milano (a.a 2015 — 2016).

Silvia Manfro: Produzione di un costrutto fluorescente per la visualizzazione e il sorting della proteina
DUX4, Corso di Laurea triennale in Biotecnologie mediche, Universita degli studi di Milano (a.a 2013
—2014).

Claudio Lorenzi: Disegno e realizzazione di un plasmide fluorescente TALE per imaging in vivo di
sequenze ripetute del DNA nel genoma umano, Corso di Laurea triennale in Biotecnologie mediche,
Universita degli studi di Milano (a.a 2013 — 2014).

Filippo Baitelli: Clonaggio delle sequenze che interagiscono con il repeat D424 nel nucleo interfasico
di cellule muscolari umane, Corso di Laurea triennale in Biotecnologie mediche, Universita degli studi
di Milano (a.a 2007 — 2008).

Marta Giussani: Analisi dell'espressione del gene FRGL1 in cellule muscolari di pazienti affetti da
Distrofia Facioscapolomerale (FSHD), Corso di Laurea triennale in Biotecnologie mediche, Universita
degli studi di Milano (a.a 2007 — 2008).

Sara Zovetti: Uso dei polimorfismi del DNA per lo studio di variazioni di sequenza di alleli 4935.2
associati alla Distrofia Facioscapolomerale (FSHD), Corso di Laurea triennale in Biotecnologie
mediche, Universita degli studi di Milano (a.a 2007 — 2008).



13.

14.

15.

Valentina Spada: Messa a punto di un metodo rapido per valutare la metilazione del DNA e suo utilizzo
in diagnostica, Corso di Laurea triennale in Biotecnologie mediche, Universita degli studi di Milano
(a.a 2006 — 2007).

Emanuela Toffolo: Analisi mutazionale del gene FRG1 in pazienti affetti da Distrofia Facio-
scapolomerale (FSHD), Corso di Laurea triennale in Biotecnologie mediche, Universita degli studi di
Milano (a.a 2006 — 2007).
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Marta Salvi: Caratterizzazione del ruolo epigenetico dei trasposoni LINE-1 nell’identita cellulare dei
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Mara Cetty Spinella: Sviluppo di tools di imaging per descrivere le dinamiche genomiche 3D degli
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muscolari di pazienti affetti da Distrofia Facio-scapolomerale (FSHD), Corso di Laurea Magistrale in
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Corso di Laurea Magistrale in Biotecnologie Mediche e Medicina Molecolare, Universita degli studi di
Milano (a.a. 2005 — 2006).

10



11. Laura Mora: Superfamiglia dei TGF beta e oogenesi: Analisi Molecolare dei geni GDF9 e INH alfa in
donne affette da menopausa precoce, Corso di Laurea Magistrale in Biotecnologie Mediche e
Medicina Molecolare, Universita degli studi di Milano (a.a. 2005 — 2006).

12. Francesca Ornaghi: La premutazione FRAXA nella menopausa precoce: caratterizzazione molecolare
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1. Alice Cortesi: Chromatin landscape of D4Z4 repeat interactome reveals a muscle atrophy signature in
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Universita di Milano Bicocca (a.a. 2015 -2016, XXIX ciclo).

2. Federica Marasca: Epigenetics as adaptive modulation of cell identity in differentiated cells: a role for
the Polycomb protein Ezh1, Dottorato in Biologia Cellulare e Molecolare, Universita degli studi di Roma
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