ALLEGATO A

UNIVERSITA DEGLI STUDI DI MILANO

Procedura di selezione per la chiamata a professore di Il fascia da ricoprire ai sensi dell’art. 18, comma 1, della
Legge n. 240/2010 per il settore concorsuale _06/M1 - Igiene Generale e Applicata, Scienze Infermieristiche e
Statistica Medica, (settore scientifico-disciplinare MED/O1 - Statistica Medica)

presso il Dipartimento di FISIOPATOLOGIA MEDICO-CHIRURGICA E DEI TRAPIANTI, Codice concorso 5367

Cristina Menni
CURRICULUM VITAE

INFORMAZIONI PERSONALI (NON INSERIRE INDIRIZZO PRIVATO E TELEFONO FISSO O CELLULARE)

COGNOME | MENNI

NOME | CRISTINA

DATA D1 NASCITA | 21 AGOSTO 1981

TITOLI

TITOLO DI STUDIO
(indicare la Laurea conseguita inserendo titolo, Ateneo, data di conseguimento, ecc.)

Universita degli Studi di Milano Bicocca, Laurea Specialistica in Biostatistica e Statistica Sperimentale,
110 e Lode, 07/2007

Universita di Cambridge, UK, Master in Matematica (Certificate of Advance Studies in Mathematics),
06/2004, voto honour

Universita di Manchester, UK, BSc Hons (Laurea Triennale) in Matematica e Filosofia, Pieni voti e Lode
(First class hons), 07/2002

TITOLO DI DOTTORE DI RICERCA O EQUIVALENTI, OVVERO, PER | SETTORI INTERESSATI, DEL DIPLOMA
DI SPECIALIZZAZIONE MEDICA O EQUIVALENTE, CONSEGUITO IN ITALIA O ALL'ESTERO
(inserire titolo, ente, data di conseguimento, ecc.)

Universita degli Studi di Milano Bicocca, Dottorato di Ricerca in Statistica, 01/2011

ALTRI TITOLI CONSEGUITI
(inserire titolo, ente, data di conseguimento, ecc.)

Fellow of the Higher Education Academy (HEA) 10/2021 (riconoscimento internazionale di un impegno
per la professionalita nell'insegnamento e nell'apprendimento nellistruzione superiore che dimostra
che la pratica é allineata con il UK Professional Standards Framework (UKPSF)).

Abilitazione Scientifica Nazionale, Idoneita alle funzioni di Professore universitario di Seconda Fascia,
Settore 06/M1, Igiene generale e applicata, scienze infermieristiche e statistica medica, 05/04/2017




ATTIVITA’ PROFESSIONALE

15/06/2020-> oggi: Lecturer, Department of Twin Research & Genetic Epidemiology, King’s College
London, UK (“probation” passata il 12/05/2023)

16/07/201415/06/2020: Research Fellow, Department of Twin Research & Genetic Epidemiology,
King's College London, UK

18/08/201115/07/2014: Research Associate, Department of Twin Research & Genetic Epidemiology,
King's College London

20/11/200725/01/2011: Dottoranda, Dipartimento di Statistica, Universita degli Studi Milano-Bicocca

DIDATTICA

ATTIVITA DIDATTICA

INSEGNAMENTI E MODULI
(inserire periodo [gg/mm/aa inizio e fine], anno accademico, corso laurea, numero di ore frontali, eventuale CFU)

International Society for Developmental Origins of Health and Disease (DOHaD), organizzazione e (co)
insegnamento del Corso Breve “Machine Learning for Healthcare applications”, prima edizione giugno
2023 (da ripertersi con cadenza semestrale)

King's College London, corso di master di primo livello in "Medical&Vascular ultrasound”. (Co)
insegnamento del corso di statistica medica all'interno del modulo Research and Service Innovation e
insegnamento di SPSS, anni accademici 2020/2021 e 2022/2023

King's College London, corso di laurea di primo livello in Biochimica e Genetica Molecolare,

supervisione di studenti per il modulo "Biochemistry & Molecular Genetics Library Project”, sulla
stesura di una revisione bibliografica, anni accademici 2021/2022 e 2022/2023

King's College London, Modulo “Biological ageing”, anni accademici 2014/2015 e 2015/2016
King's College London, Modulo “Metabolomics and Proteomics”, anno accademico 2017/2018

Universita di Pavia, cultore della materia in Statistica Medica e Informatica, insegnamento del corso di
Statistica Medica per il corso di Laurea di Primo Livello in Fisioterapia, anni accademici 2009/2010,
2010/2011

ATTIVITA DI DIDATTICA INTEGRATIVA E DI SERVIZIO AGLI STUDENTI

ATTIVITA DI RELATORE DI ELABORATI DI LAUREA, DI TESI DI LAUREA MAGISTRALE, DI TESI DI DOTTORATO
E DI TESI DI SPECIALIZZAZIONE
(inserire numero. anno accademico, ateneo, corso laurea, ecc.)

Supervisione di studenti di dottorato di ricerca presso il dipartimento di Twin Research & Genetic
Epidemiology, King's College London.

a) 01/06/2023-> primo supervisore dello studente di dottorato D.K., titolo della tesi: “Computational
methods to explore the relationship between gut microbes, metabolites and human health”.



b) 01/02/2021-> secondo supervisore dello studente di dottorato R.C., titolo della tesi: “Advanced
data-driven approaches to discover genetic factors and potential aetiologies of disc
degeneration”.

c) 01/10/2020 secondo supervisore della studentessa di dottorato F.T. (presso Universita Humanitas,
Milano), titolo della tesi: “Methods and tools for the integration of clinical, epidemiological data
and multi-omics data to identify risk factors and biomarkers of type 2 diabetes and obesity”.

d) 14/10/2020-> primo supervisore della studentessa di dottorato A.N., titolo della tesi: “The role of
metabolites in the interplay between gut microbiota and cardio-metabolic health, with a focus on
short-chain fatty acids”.

e) 3/10/2019-01/03/2023 primo supervisore dello studente di dottorato P.L., titolo della tesi:
“Exploring the relationships between gut microbes, metabolites, diet, and hypertension”.

f) 1/10/2017- 1/09/2022 secondo supervisore della studentessa di dottorato O.M.M., titolo della tesi
“Exploring the genetic relationship between diet and health outcomes”.

g) 18/07/2014 -1/08/2017 secondo supervisore dello studente di dottorato J.Z., titolo della tesi
“Integrative analysis of metabolic signature of ageing and age-related diseases”.

h) 9/10/2014 - 1/05/2017 secondo supervisore della studentessa di dottorato T.P., titolo della tesi
“Using metabolomics for the exploration of diet and health in a twin cohort”.

Supervisione di studenti di master

a) anni accademici 2021/2022, 2022/2023, supervisione di B.B.C. parte del West Midlands Pre-
Doctorate Bridging Programme finanziato dalla Universita di Birmingham

b) anno accademico 2019/2020, supervisione di V.C., studente di master parte del proramma di
rotazione finanziato dal Medical Research Council (UK)

Supervisione di postdoc

a) Drl.A. (2022->)- finanziato da AMC Medical Research
b) Dr A.F. (2021-2022) - finanziata da University of Croatia
c) Dr D.K. (2020-2021) - finanziato da University of Croatia

ATTIVITA DI ESAMINATORE DEGLI STUDENTI DI DOTTORANDI DI RICERCA

Esaminatore esterno per i “PhD viva” di (i) Dr K.B. (2020), University College Dublin, titolo della tesi
“Investigating variation in dietary, anthropometric and metabolic phenotypes over time: a twin study
approach”; e (ii) Dr R.S.(2022), University of Eastern Finland, titolo della tesi “Nutrient-related
metabolites in non-alcoholic fatty liver disease”.

Membro del collegio dei docenti di dottorato di ricerca presso il King's College London. Dal 2019,
membro di 4 PhD advisory committee panels, di cui uno in qualita di "chair". Lo scopo di un PhD
advisory committe panel & di monitorare gli obiettivi e le direzioni di ricerca, valutando ogni sei mesi
che i progressi dello studente portino ad un contributo di ricerca originale e appropriato per il
completamento di una tesi di dottorato.




ATTIVITA DI RICERCA SCIENTIFICA

PUBBLICAZIONI SCIENTIFICHE
(per ciascuna pubblicazione indicare: nomi degli autori, titolo completo, casa editrice, data e luogo di pubblicazione,
codice ISBN, ISSN, DOI o altro equivalente)

10.

11.

12.

13.

14.

160 pubblicazioni con revisione tra pari, di cui 67 come primo/ultimo autore. H-index=69, i-10 index
=138, citations= 29305 citations (google scholar, 31/07/2023)

Nogal A, [16 authors], Menni C. Predictive metabolites for incident myocardial infarction: a two-
step meta-analysis of Individual Patient Data from six cohorts comprising 7,897 individuals from
the the COnsortium of METabolomic Studies. Card Res, in press.

Nogal A, [24 authors], Menni C. Genetic and gut microbiome determinants of SCFA circulating and
faecal levels, postprandial responses and links to chronic and acute inflammation. Gut microbes,
2023. https://dx.doi.org/10.1080/19490976.2023.2240050.

van der Spek A, et al.Circulating metabolites modulated by diet are associated with depression.
Mol Psychiatry. 2023 Jul 26. doi: 10.1038/s41380-023-02180-2.

Louca P, [13 authors], Menni C. Plasma protein N-glycome composition associates with
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infected with SARS-CoV-2 during periods of omicron and delta variant dominance: a prospective
observational study from the ZOE COVID Study. Lancet. 2022 Apr 23;399(10335):1618-1624. doi:
10.1016/50140-6736(22)00327-0.

Klimentidis YC, et al. Genome-wide Association Study of Liking for Several Types of Physical
Activity in the UK Biobank and Two Replication Cohorts. Med Sci Sports Exerc. 2022 Aug
1;54(8):1252-1260. doi: 10.1249/MSS.0000000000002907.
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symptoms is a strong predictor of COVID-19 infection.

08/07/2019 Congresso organizzato dal Centro Europeo per la tossicologia (ECETOC) per gli esperti di
microbioma Porto, Portogallo 2019. Titolo della presentazione orale (invited speaker): The fecal
metabolome as a functional readout of the gut microbiome.

24/05/2016 Convegno organizzato dal Metabolomics Interest Group presso il National Institute of
Health, Washington DC. Presentazione orale via Webinar. Titolo della presentazione: "Metabolomics of
Blood Pressure Regulation”

10/06/2016-13/06/2016 European Society of Hypertension, Parigi 2016. Presentazione orale: "Blood
pressure and hexadecanedioate: dissecting functional pathways", late breaker session

11/07/2016-14/07/2016 Nutrition Society Summer Conference, Dublino 2016. Relazione orale
plenaria: "Lessons on dietary biomarkers from Twin Studies

28/10/2014-29/10/2014 Metabolomics Think Tank Meeting organizzato dal National Cancer Institute,
parte del National Institute of Health, Washington DC 2014. Presentazione orale: "TwinsUK"

15/04/2014 Istituto Nazionale di genetica molecolare, Ospedale Maggiore Policlinico di Milano.
Presentazione orale: "A multi-omics approach to study blood pressure regulation”

19/06/2013 European Society of Hypertension, Satellite symposium "Gene- environment interaction in
hypertension, Padova 2013 Presentazione orale "Genetic and metabolomic regulation of blood
pressure”

26/04/2012-29/04/2012 European Society of Hypertension, presentazione orale "Heritability studies in
twins show absence of genetic effect on visit-to-visit blood pressure variability”, late breaker session.
La presentazione € stata selezionata come una delle 13 meeting highlights e ha vinto ESH

ATTIVITA GESTIONALI, ORGANIZZATIVE E DI SERVIZIO

INCARICHI DI GESTIONE E AD IMPEGNI ASSUNTI IN ORGANI COLLEGIALI E COMMISSIONI, PRESSO RILEVANTI
ENTI PUBBLICI E PRIVATI E ORGANIZZAZIONI SCIENTIFICHE E CULTURALI, OVVERO PRESSO L’ATENEO O
ALTRI ATENEI

(inserire incarico/impegno, ente, data, ecc.)

22/12/2022 -> membro del consiglio di amministrazione della fondazione Angelo Bianchi Bonomi per lo
studio e la ricerca nel campo dell'emofilia, della trombosi e delle malattie emorragiche.

16/06/2020 -> membro del comitato esecutivo di TwinsUK (TREC: Department of Twin Research
Executive Committee), King’s College London. Il TREC supervisiona la gestione, la condivisione dei dati
e le collaborazioni che coinvolgono il registro TwinsUK.




01/11/2014 -> membro fondatore e del comitato direttivo del consorzio COMETS (COnsortium of
METabolomics Studies) che promuove collaborazioni tra studi di metabolomica prospettici. Lead
investigator del working group su ipertensione e infarto al miocardio

2013- > Head of metabolomics, Department of Twin Research & Genetic Epidemiology, King’s College
London

CONGEDI OBBLIGATORI EFFETTUATI

26/10/2018-06/05/2019: congedo per maternita.

06/07/2015 -18/01/2016: congedo per maternita.

01/08/2012-01/02/2013: congedo per maternita.

Data [ 31/07/2023 Luogo [ Milano




