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Formazione
e Laurea triennale in Fisica (2011), Universita degli Studi di Milano, 100/110
e Laurea magistrale in Fisica (2014), Universita degli Studi di Milano 110/110
e Dottorato di Ricerca in Fisica, Astrofisica e Fisica Applicata (2017), Universita
degli Studi di Milano

Cronologia dell’attivita di ricerca

e 04/2014-10/2014 - Assegnista di ricerca presso |’Istituto di Chimica del
Riconoscimento Molecolare del CNR (ICRM-CNR) nella sede di Milano, nel gruppo
del Dott. Giorgio Colombo.

e 11/2014-11/2017 - Dottorando presso il Dipartimento di Fisica dell’Universita di
Milano, nel gruppo del Prof. Guido Tiana, co-supervisionato dal Dott. Giorgio
Colombo (ICRM-CNR).

e 02/2017 - Short-term visit presso la SISSA di Trieste, nel gruppo del Prof.
Alessandro Laio.

e (09/2017 - Short-term visit presso la University of North Carolina at Chapel Hill,
nel gruppo del Prof. Nikolay Dokholyan.

e 04/2019 - ora - Ricercatore postdottorale presso il Forschungszentrum Jilich,
Computational Biomedicine Section (INM-9/1AS-5), nel gruppo del Prof. Paolo
Carloni.

e 04/2019 - ora - Visitatore frequente presso il Politecnico Federale di Zurigo
(ETHZ)/Universita della Svizzera Italiana (USI) di Lugano, nel gruppo del prof.
Michele Parrinello.

Grant
e “HPC-aided design of drugs with improved kinetics of binding” - VSR-FZJ
computing time grant on JURECA supercomputer - 2 Mcore-h (~ €) - Principal
Investigator



Seminari
In totale ho dato 4 seminari su invito e 4 contributi a conferenze

1. “The Role of Surface Energetics in the Formation of Protein-Antibody
Interactions” (contributo) - 2" Workshop of the Complex System Group at UniMi,
Universita degli Studi di Milano, Milano (2015)

2. “Path-independent Free Energy Evaluation of Amino Acid Mutations” (contributo)
- 2" Workshop “Condensed Matter Highlights”, Universita degli Studi di Milano,
Milano (2015)

3. “Biased Molecular Simulations of Non-Equilibrium Protein Dynamics” (seminario su
invito) at ETHZ/USI, Lugano, Svizzera (2018)

4. “Biased Molecular Simulations of Non-Equilibrium Protein Dynamics” (seminario su
invito) at Forschungszentrum Julich, Julich, Germania (2018)

5. “Ligand Unbinding from the M2 Muscarinic Receptor: Uncovering Molecular
Recognition Exploiting Dimensionality Reduction and Enhanced Sampling”
(seminario su invito) - Human Brain Project: Annual Meeting of the Co-Design
Project 6 (CDP6) - Modeling for Drug Discovery, Forschungszentrum Julich, Julich,
Germania (2018)

6. “Exploration of Multiple Ligand Binding Pathways” (seminario su invito) al
Karlsruhe Institute of Technology (KIT), Karlsruhe, Germania (2019)

7. “Exploration of Multiple Ligand Binding Pathways” (contributo) - Mainz Material
Simulation Days 2019 - Max Planck Institute for Polymer Research, Magonza,
Germania (2019)

8. “Exploration of Multiple Ligand Binding Pathways” (contributo) - Open software
for enhanced sampling simulations, Lugano, Svizzera (2019)

Didattica
e A.A. 2015/16: Esercitatore per il corso di Fisica per la laurea triennale in Scienze
Naturali (responsabile del corso: Prof. Alberto Vailati)
e A.A. 2016/17: Esercitatore per il corso di Fisica per la laurea triennale in Scienze
Naturali (responsabile del corso: Prof. Alberto Vailati)
e A.A. 2016/17: Esercitatore per il corso di Fisica per la laurea triennale in
Biotecnologie (responsabile del corso: Prof. Guido Tiana)

Relatore/Correlatore di tesi
Sono stato correlatore della tesi di laurea Magistrale in Fisica di Piero Valena (2017 -
supervisore: Guido Tiana).

Pubblicazioni
Sono autore di 14 pubblicazioni (2 come corresponding author, 9 come primo autore), h-
index (scopus)=4, numero di citazioni (scopus) 33.
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3361, (2019) DOI: 10.1021/acs.jctc.9b00118 (IF=5.399)
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